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摘要 
櫻絨花(Emilia fosbergii Nicolson)為菊科紫背草屬一年或二年生草本植物，原

生於非洲地區，現已成為臺灣農地的入侵雜草。由於櫻絨花與同屬植物紫背草(E. 
sonchifolia L. var. javanica)的植株形態極為相似，未開花之前不易區別，造成鑑定

上的困擾。分子標誌己普遍運用於植物種類之鑑別，本研究針對櫻絨花與紫背草

5.8S rRNA-ITS 核酸序列進行選殖及解序，並建立 PCR-RFLP、multiplex PCR 及

ISSR 的分子標誌。櫻絨花與紫背草的 ITS1-5.8S rRNA-ITS2 序列長度不同，分別

為 643 bp 及 641 bp，一致性(identity)為 90.7%。經由 ITS 序列比對，2 者之間有

Nsi I、Sph I 及 Xho I 3 種限制酵素切位的差異，5.8S rRNA-ITS 核酸片段經 3 種限

制酵素反應，故發展 PCR-RFLP 鑑定方法；另於 ITS 序列差異處設計專一性引子，

建立 multiplex-PCR 鑑定方法，可分別於櫻絨花與紫背草增幅 678 bp 及 340 bp 片

段；此外利用 ISSR 587 引子增幅 1.0-2.1 kb 之間的多型性條帶，可明顯區別櫻絨

花與紫背草。multiplex-PCR 及 ISSR 兩種分子標誌具有簡易、快速及明確等特點，

可應用於入侵植物的監測及管理，進而維護臺灣原生物種之生態多樣性與平衡。  

關鍵詞：櫻絨花、紫背草、入侵植物、分子標誌。  

Identification of florida tasselflower (Emilia fosbergii 
Nicoison) and sowthistle tasselflower (E. sonchifolia L. var. 

javanica) through molecular markers  

Chiou-Ing Yuan1*, Li-Chang Lin1, and Mou-Yen Chiang 1 

1 Taiwan Agriculture Chemicals and Toxic Substances Research Institute, COA, Taiwan  



110 中華民國雜草學會會刊 第二十九卷 第二期  中華民國 97 年 12 月 
 

ABSTRACT 
Florida tasselflower (Emilia fosbergii Nicolson) is an annual or biennial 

Compositae plant and native to Africa, became an invasive plant among cropland in 
Taiwan in recent decades. As the morphological characteristics are similar, Florida 
tasselflower has been easily misidentified with sowthistle tasselflower (E. sonchifolia L. 
var. javanica) before blossom. DNA-based molecular markers have been used to detect 
the genetic diversity of invaded alien species. Novel methods for the identification of 
the invasive plant Florida tasselflower and sowthistle tasselflower at the early stage of 
plant development have established in this study, based on direct sequencing of the 
internal transcribes spacer (ITS) region of 18S-26S ribosomal DNA (rDNA), 
PCR-restriction fragment length polymorphism (RFLP), multiplex PCR and 
inter-simple sequence repeat (ISSR) assay. The ITS1-5.8S rRNA-ITS2 regions of 
Florida tasselflower and sowthistle tasselflower was 643 and 641 bp, respectively, and 
showed 90.7% identity. the amplified 5.8S rRNA-ITS fragments were compared using 
RFLP analysis with Nsi I、Sph I and Xho I endonucleases, allowing the detection of 
characteristic patterns of these two Emilia species. Fifty ISSR primers were screened in 
this study, 12 primers amplified 1-8 polymorphic markers. Amplified 1.0 -2.1 kb bands 
from ISSR 857 primer and using multiplex PCR produced 678 or 340 bp distinct bands, 
both were clearly and easily distinguished Florida tasselflower and sowthistle 
tasselflower. These two markers may assist the effective management in invasion plant 
and maintain the balance of biodiversity in agricultural ecosystems.  

Key words: Emilia fosbergii, E. sonchifolia L. var. javanica, invasion plant, molecular 
marker. 

前言 
本地（本土、原有）植物是指在台灣演化及由周邊地區自然擴散而來的植物，

凡受人類活動影響而帶入台灣者都是外來植物。目前台灣有紀錄之外來植物已超

過 2,600 種（Chiang et al. 2003）。大多數之外來植物為用於食用、畜牧、藥草、

觀賞及加工等之栽培種，少部份外來植物於原野中繁衍，其中有 279 種（約 10%）

外來植物已野化，以禾本科、菊科及茄科植物的野化比率（30%以上）較高，根據

近年農藥所（Chiang et al. 2003）於農地、休耕田及中部主要溪流河域之調查顯示，
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20 種具高度侵佔性及危害力的植物，包括小花蔓澤蘭（Mikania micrantha Kunth）、
大花咸豐草(Bidens pilosa L. var. radiata Sch.）、豬草（Ambrosia artemisiifolia L.）、

銀膠菊（Parthenium hysterophorus L.）、銀合歡（Leucaena leucocephala （Lam.） 
de Wit）及布袋蓮（Eichhornia crassipes （Mart.） Solms）等。這些外來植物與蔓

澤蘭（Mikania cordata （Burm. f.） B. L. Rob.）、台灣菟絲子（C. japonica Choisy 
var. formosana （Hayata） Yunck.）等台灣本土種植物，於外觀形態相似，常需由

花器構造的差異辨識，營養生長時期則不易區別。建立分子標記鑑定方法，可以

協助入侵植物的管理與防除。 
櫻絨花(Emilia fosbergii Nicoison)為菊科(Asteraceae)紫背草屬(Emilia)一年或二

年生草本植物。可能原產於非洲，經種苗業者為觀賞之用引進臺灣。櫻絨花曾於

1978 及 1981 年先後被命名為 E. sagittata 及 E. javanica (Ou and Liu 1981)，之後再

經由中研院彭鏡毅博士針對 Emilia 屬植物特徵  (Nicolson 1980)，更正為 E. 
fosbergii。此植物於全台灣之中、低海拔地區可自然生長，臺中、南投、高雄及屏

東等地皆有採集之記載(Hsieh 2003)。由於櫻絨花與同屬植物紫背草(E. sonchifolia 
L. var. javanica)的形態極相似，常造成辨識的困擾。紫背草為一年生草本植物，普

遍分佈於南非、日本、中國及臺灣低海拔地區。櫻絨花與紫背草二者最大之差異

只有 3 處：紫背草的葉緣羽裂，總苞長度與花冠相等，呈窄圓筒狀、花冠為淡紫

色；而櫻絨花的葉緣具齒，總苞長度為花冠的 4 分之 3，呈寬圓筒狀，花冠為磚紅

色(Hsieh 2003)。因此櫻絨花與紫背草植株於營養生長期不易區別。 
近年來發展之分生技術可經由檢測物種專一性對偶基因，探討植物之遺傳變

異、親源關係及群落演化等現象，其中真核生物的核糖體去氧核醣核酸（ribosomal 
DNA, rDNA），包括 18S、5.8S、26S 基因密碼區及內轉錄間隔區(internal transcribed 
spacer, ITS)，常被應用為分子系統性研究之基因標誌。核糖體核酸為位於染色體核

仁部位的一群重複基因群(repeated gene families)，呈串縱相排列（Schaal and Learn 
1988），此 rDNA 經轉錄及修飾作用，形成成熟之 18S、5.8S 及 26S rRNA 參與細

胞轉譯主要工作，此三種 rRNA 於同一物種(species)內序列相似度極高，但於內轉

錄間隔區(ITS)的序列常具有明顯差異(Schaal and Learn 1988, Baldwin 1993)，由於

在此間隔區內常具有高度重複數及多分岐性的演化特性(Baldwin 1993)，因此界於

18S 及 26S rRNA 之間 ITS 序列的比對，常被應用於種間、種內或個體間親源關係

之比較與鑑定(Baldwin 1993, 1995)。 
簡單序列重複區間 (Inter-simple sequence repeats, ISSR）為利用微衛星

(microsatellites)序列或連續重複核酸片段為長度 2-10 bp 的單一引子，經由 PCR 增

幅約 100-3,000 bp 核酸片段。經以電泳分析，可區別約 10-60 個複合基因座的核酸
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片段。ISSR 由於是由複合基因座得來之指紋圖譜，具有簡易、快速及檢體 DNA
需求量少等優點，常利用於遺傳研究、親緣鑑定及入侵植物生態學，且可應用於

基因圖譜研究。（Sakai et al. 2001）。 
本研究針對櫻絨花與紫背草 5.8S rRNA-ITS 區域核酸序列，建立 PCR-RFLP

與專一性引子之 multiplex-PCR 檢驗方法及 ISSR 分子標誌，探討作為分子標誌鑑

定櫻絨花與紫背草之可行性。 

材料與方法 
藥品及儀器 

植物基因組 DNA 抽取試劑(Qiagen)、Fast-Run Taq master mix PCR 試劑組

(ProTech)、pGEM-T Easy 載體(Promega)、1 kb plus DNA Ladder 核酸標準品、gel 
extraction kit 及 plasmid extraction kit(GeneMark)。EcoR I、Nsi I、Sph I 及 Xho I 限
制酶(Biolab)、核酸引子及定序、UBC ISSR oligonucleotide primer Set #9 (共有 100 
個，編號UBC801-900引子) (University of British Columbia)、PCR儀器(Perkin-Elmer, 
Gene Amp PCR system 2400)。 

植物材料及核酸萃取 
2007 年 1-4 月間於臺灣台中縣、嘉義縣及高雄縣等地區農地，採集櫻絨花與

紫背草各 12 株。分別稱 0.1 克新生心葉，依據 Qiagen 操作步驟略修改(如有修改

就要詳細說明修改處)，萃取基因組 DNA，以 50 μl TE buffer 溶洗出 DNA，以分光

光度儀測定於波長 260 nm 之吸光值估算 DNA 的濃度。 

聚合酶鏈鎖反應（polymerase chain reaction, PCR） 
依據 National Center for Biotechnology Information（NCBI）GenBank 中大花咸

豐草於 18S rRNA 與 26S rRNA 基因的保留序列(accession no. AY623061)，設計 1
組引子 ITS-F/ ITS-R (Table 1)，取約 0.1 μg 櫻絨花及紫背草的 DNA，分別加 1 μl 10 
μM 引子，利用 10 μl PCR kit，反應總體積為 50 μl，進行 PCR 反應 (Arnheim and 
Erlich 1992)。反應步驟為：起始變性溫度為 94℃ 5 分鐘；變性溫度 94℃ 30 秒，

煉合溫度 52℃ 30 秒，延展溫度 72℃ 30 秒，循環 35 週期；最後延展溫度 72℃ 7
分鐘。取 8 μl PCR 產物，加入樣品 0.1 倍體積之 bromophenol blue 染劑，注入於

含 1.2%（w/v）agarose 之 0.5 X TBE 膠體，以 100 伏特電壓進行電泳分析，約 25
分鐘，取出膠體於紫外燈下觀察結果，所得 DNA 片段與 DNA Marker 比較，利用

內差法估計長度。 
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Table 1. Primers used in this study. 

Primer 
Name 

DNA sequence (5’  3’) Gene Amplified 
DNA (bps) 

ITS-F AGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTG 18s rRNA 700 bp 
ITS-R CTTCTCCTCCGCTTATTGATATGCT 26s rRNA  
EF-ITS-F CCTATGTACCAGAGTGACTTGTGAACA 5.8s rRNA-ITS 678 bp 
EF-ITS-R TGCGTATACTCAGCGGGTAGTGCCACC   
ESJ-ITS-F AGCGCTTGTACCATGCTTTCATCGTTC 5.8s rRNA-ITS 340 bp 
ESJ-ITS-R GTGTGTCAATAAAAGAGGACTCCTAT   

PCR 產物之序列分析 
由 PCR 產物之電泳分析結果，割取約 700 bp 之 DNA，利用 gel extraction kit

將 DNA 從膠體中溶洗出，進行 ligation 及 transformation 步驟。取 3 μl 此 DNA，

添加於 pGEM-T Easy Vector kit（5 μl 2 X Rapid Ligation buffer, 1 μl 50 ng pGEM-T 
Easy vector, 1 μl T4 DNA ligase），於 16℃反應 14-16 小時。取 200 μl 大腸桿菌 TG1 
strain 菌液加入接合反應之 10 μl DNA，於 42℃反應 3 分鐘，放置於冰上 3 分鐘，

加入 200 μl LB 培養液，於 37℃振盪培養 1 小時，再將菌液塗抹於 LB plate（含

IPTG、X-gal 及 ampicillin），培養 14-16 小時，選取含有 DNA insert 之白色菌落，

移入 3 ml LB 培養液中，再於 37℃培養 14-16 小時。抽取 plasmid DNA，取 5 μl 
plasmid DNA 加 1 μl EcoRI 限制酵素，總體積為 20 μl，於 37℃反應 1 小時，取出

8 μl 加入樣品 0.1 倍體積之 bromophenol blue 染劑，注入於含 1.2% agarose 之 0.5 X 
TBE 膠體，以 100 伏特電壓進行電泳分析。選取具有約 700 bp plasmid DNA 定序。

再以 NCBI GenBank 中 Blast 功能比對序列(Aitschul et al. 1997)。 

PCR-RFLP 之限制酶反應 
取櫻絨花與紫背草樣品之 10 μl PCR 產物，分別添加 1 μl Nsi I、Sph I 及 Xho I

等 3 種限制酶及 0.2 μl 緩衝液，總體積為 20 μl，於 37℃水浴反應 1.5 小時，將酵

素反應之樣品進行電泳分析，步驟同前述方法。 

Multiplex-PCR 反應 
比對櫻絨花與紫背草 5.8S rRNA-ITS 序列，分別設計 2 組專一性引子 EF-ITS-F, 

EF-ITS-R 及 ESJ-ITS-F, ESJ-ITS-R (Table 1)，進行 multiplex-PCR 反應。條件為起
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始變性溫度為 94℃ 5 分鐘；變性溫度 94℃ 30 秒，煉合溫度 55℃ 30 秒，延展溫度

72℃ 30 秒，循環 35 週期；最後延展溫度 72℃ 7 分鐘。電泳分析步驟同前述方法。 

ISSR 分子標誌 
取櫻絨花與紫背草 30 ng DNA，分別添加 100 組 1 μl 10 μM ISSR 引子，進行

PCR 反應條件為：起始變性溫度為 94℃ 5 分鐘，變性溫度 94℃ 30 秒，煉合溫度

54℃ 30 秒，延展溫度 72℃ 30 秒，循環 35 週期；最後延展溫度 72℃ 7 分鐘。電

泳分析步驟同前述方法。 

結果與討論 
5.8S rRNA-ITS 之 PCR 反應與序列比較 

櫻絨花與紫背草之 PCR 反應及電泳分析，結果各樣品皆可增幅單一約 730 bp
核酸條帶(Fig.1)。PCR 產物經由溶洗、接合、轉殖及解序等反應，再利用 NCBI 
GenBank 之 Blast 功能將序列分別與基因庫內之資料比對顯示，12 株櫻絨花與紫背

各自物種 ITS1-5.8S rRNA-ITS2 序列的一致性(identity)高達 99-100% (資料未呈

現)，但草櫻絨花與紫背草 ITS1-5.8S rRNA-ITS2 序列的長度不同，分別為 643 bp
及 641 bp，二者之一致性為 90.7%，此 2 種植物與一般菊科植物的 ITS 序列的長度

相似，ITS1皆長於 ITS2(Baldwin et al. 1995)，其中櫻絨花的 ITS1(261 bp)及 ITS2(222 
bp)皆較紫背草多 1 個鹼基，分別於 ITS1 的第 255 個及 ITS2 的第 15 個鹼基處，且

分別有 28及 30個鹼基之差異，5.8S rRNA序列則完全相同(Table 2)。NCBI GenBank
目前尚無櫻絨花 5.8S rRNA-ITS 序列之登錄，本研究之紫背草 5.8S rRNA-ITS 序列

與 NCBI GenBank(Accession no. EF108405)的紫背草 5.8S rRNA-ITS 序列比對，一

致性為 97%，其中於 ITS1、5.8S rRNA 及 ITS2 序列分別有 6、1 及 7 個鹼基之差

異。近年來於臺灣危害嚴重的小花蔓澤蘭，也可經由 5.8S rRNA-ITS 序列將蔓澤

蘭、小花蔓澤蘭及米甘草，三種蔓澤蘭屬雜草區分開來，其中蔓澤蘭和小花蔓澤

蘭之間有97%的序列一致性(Tzeng and Chou 2003)。另有研究顯示薔薇科(Rosaceae)
懸鉤子屬(Rubus)植物的 5.8S rRNA-ITS 序列發現，在親源較近的近緣種之間，ITS
序列的變異性較低(Allice et al. 1999)。當外來入侵種與原生種有雜交機會時，一方

面可能加速原生種的減少，或導致族群遺傳質多樣性的降低；另一方面雜交可將

原生種的基因引入外來種，可能增強了外來種的環境適應性(Sakai et al. 2001)，例

如利用分子標誌分析北美的 Spartina alterniflora 禾草及英國原生的 S. maritima，經

雜交後染色體加倍，產生入侵性更強的 S. aglica (Ayres and Strong 2001)。此外利用
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5.8S rRNA-ITS 序列的分析，亦可了解地中海的紫杉葉蕨藻（Caulerpa taxifolia）
可能來自於澳大利亞地區(Meusnier 2004)，此綠藻具有體型巨大、生長快速及耐低

溫等特性，美國已於 2000 年由農業部動植物健康檢查署 (USDA/APHIS)
將其列為「聯邦有害雜草」。  

PCR-RFLP 標誌 
比對櫻絨花與紫背草 5.8S rRNA-ITS 序列於限制酵素切位之異同，選用 Nsi I、

Sph I 及 Xho I 等 3 種限制酵素添加於 5.8S rRNA-ITS 之 PCR 產物，經電泳分析結

果顯示，由於櫻絨花 5.8S rRNA-ITS 序列中無 Xho I 酵素之切位(C/TCGAG)，因此

反應後核酸仍為約 730 bp，但紫背草 ITS2 序列有 Xho I 酵素之切位，因此經酵素

反應後切割為 134 bp 及 590 bp 二片段(Fig. 2)。而櫻絨花於 ITS1 序列中有 Nsi I 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 

Fig. 1. The 5.8S rRNA-ITS regions of Emilia fosbergii and E. sonchifolia L. var. javanica, were 
obtained from the PCR amplification by primers ITS-F and ITS-R. Lane 1 and 7 were DNA 
markers, lane 2-6 were five samples of E. fosbergii, lane 8-12 were five samples of E. 
sonchifolia L. var. javanica.  
 

Table 2. Sequences identity (%) of 5.8S rRNA, ITS1 and ITS2 in Emilia 
fosbergii and E. sonchifolia L. var. javanica. 
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5 .8 S  rR N A 1 6 0  b p 1 6 0  b p 1 0 0
IT S 1                          2 6 1  b p 2 6 0  b p 8 8
IT S 2                          2 2 2  b p 2 2 1  b p 8 6

E F : E . fo sb e r g ii ,  F S J :  E . s o n c h ifo l ia L . v a r . ja v a n ic a
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(ATGCA/T)及 Sph I (GCATG/C)切位，經酵素反應後切為 232 bp、494 bp 及 236 bp、
490 bp。因此櫻絨花與紫背草可先經由 18S/26S 引子組之 PCR 反應，增幅 5.8S 
rRNA-ITS 片段，再以 Nsi I、Sph I 及 Xho I 限制酵素反應，由電泳多型性條帶結

果，即可區別櫻絨花與紫背草。PCR-PFLP 技術不僅可用於區別物種，亦可運用於

探討族群之遺傳結構和遺傳質的多樣性，例如入侵的法國大米草(S. anglica)與歐洲

本地種(S. maritima)雜交的遺傳證據，結果法國大米草葉綠體 DNA 與其母本葉綠

體 DNA 一致性高，顯示此雜交種於形成初期有遺傳障礙(Baumel et al. 2001)。由

於 PCR-RFLP 方法受限於序列差異處亦為特定限制酶的相關位置，且檢測時間較

長，所需成本較高，因此目前較少以 PCR-RFLP 進行物種的鑑定。 

多引子(multiplex) PCR 檢測 
比對櫻絨花與紫背草 5.8S rRNA-ITS 序列之異同，於 ITS1 及 ITS2 分別設計 2 組引

子(Table 1)，經由 multiplex PCR 反應後，櫻絨花可增幅 678 bp 核酸片段，紫背草

則可增幅 340 bp 核酸片段(Fig. 3)。此兩組引子經一次 multiplex PCR 反應，即可明

確區別櫻絨花與紫背草。Multiplex PCR 方法具有快速、簡易及經濟之特點，且專

一性引子的利用，可降低偽陽性的機率，但無法運用於 5.8S rRNA-ITS 序列中無鹼

基差異的近緣種之鑑定。 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

Fig. 2. Polymorphic fragements of the ITS of rDNA from Emilia fosbergii and E. sonchifolia L. 
var. javanica digested with restriction enzymes. Lane 1 was DNA markers, lane 2, 4, 6 were 
samples of Emilia fosbergii, Lane 3, 5, 7 were samples of E. sonchifolia L. var. javanica. PCR 
products were digested with Xho I (lane 2, 3), Sph I (lane 4, 5) and Nsi I (lane 6, 7). 
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Fig. 3. Specific DNA fragements of 5.8S rDNA-ITS from Emilia fosbergii and E. sonchifolia L. 
var. javanica were obtained from the multiplex-PCR by primers EF-ITS-F/EF-ITS-R and 
ESJ-ITS-F/ESJ-ITS-R, respectively. Lane 1 was DNA markers, lane 2 and 4 were E. sonchifolia 
L. var. javanica, lane 3 and 5 were Emilia fosbergii, PCR products were amplified with 
ESJ-ITS-F/ESJ-ITS-R (Lane 2, 3) and EF-ITS-F/EF-ITS-R (lane 4, 5).  

ISSR 分子標誌 
櫻絨花與紫背草經以 50 個 ISSR 引子之 PCR 反應，結果顯示共有 12 個引子

可增幅 1-8 條多型性核酸條帶，其中編號為 842、848、853、856 及 857 的引子增

幅之多型性核酸條帶較具明顯差異，尤其 857 引子可於櫻絨花與紫背草分別各增

幅 1,000、1,400 bp 及 1,500、2100 bp(Fig. 4)，適用於區別櫻絨花與紫背草。臺灣

的小花蔓澤蘭除了可以 5.8S rRNA-ITS 序列與蔓澤蘭及米甘草區別以外，另可利用

逢機增幅多型性核酸(RAPD-PCR)及 ISSR 分子標誌輔助確認兩小花蔓澤蘭與蔓澤

蘭，並可獲得個別植物特有之核酸條帶(Chen et al. 2003)，此外 ISSR 的分析結果

亦可得知，蔓澤蘭和小花蔓澤蘭的遺傳變異主要分布在族群間，表示族群間有顯

著的分化(Tzeng and Chou 2003)。ISSR 方法不僅可用於鑑別物種，亦可推測入侵植

物的可能來源，美國入侵植物野葛(Pueraria lobata Kudzu)以 ISSR 分析其基因組核

酸，結果顯示該物種可能來自於中國或日本(Sun et al. 2005)。ISSR 方法於 PCR 條

件及引子篩選的過程較耗時費工，一旦篩選出最佳引子及反應條件，後續運用於

檢測時則具有快速、穩定、核酸用量少及成本低等優點，因此亦常被應用於親緣

關係及族群遺傳結構之分析(Prevosl and Wilkinson 1999)。 
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Fig. 4. Polymorphic fragements of Emilia fosbergii and E. sonchifolia L. var. javanica were 
obtained from the PCR amplification by five ISSR primers. Lane 1 and 12 were DNA markers, 
lane 2, 4, 6, 8 and 10 were Emilia fosbergii, Lane 3, 5, 7, 9 and 11 were E. sonchifolia L. var. 
javanica. PCR products were amplified with UBS842 (lane 2, 3), UBS848 (lane 4, 5), UBS853 
(lane 6, 7), UBS856 (lane 8, 9) and UBS 857 (lane 10, 11). 

結論 
入侵的外來植物不僅是造成多樣性失衡的重要原因，也可能成為影響農產品

貿易及國際利益的重要因素。本研究針對入侵植物櫻絨花，與外觀形態相似的紫

背草，建立 3 種檢測的分子標誌。經比對核糖體核酸 5.8S rRNA 兩端的 ITS 序列

之差異，此 2 物種 5.8S rRNA-ITS 序列的一致性為 90.7%，可發展為 multiplex PCR
及 PCR-RFLP 的分子檢測方法，前者可直接針對檢體進行一次 PCR 反應，由增幅

條帶的長度即可區別櫻絨花與紫背草；後者經 PCR 反應之產物，仍需以限制酶作

用才可區別，較費時及增添成本。ISSR 檢測方法亦極簡便，所需的核酸量少，僅

以編號 857 引子進行一次 PCR 反應，即可明顯區別櫻絨花與紫背草，此等技術可

應用於入侵植物之快速鑑定及檢防疫的有效管理。 
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